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Секция 3. Генетика, биотехнология и селекция животных

М.М. Воробьева, Н.В. Воронова

ГЕНЕТИЧЕСКАЯ СТРУКТУРА ПОПУЛЯЦИЙ АБОРИГЕННЫХ И ИНВАЗИВНЫХ 
ВИДОВ ТЛЕЙ ФАУНЫ БЕЛАРУСИ

Белорусский государственный университет
Республика Беларусь, 220030, г. Минск, пр. Независимости, 4

e-mail: masch.89@mail.ru

На территории Республики Беларусь зарегистрировано большое количество инвазивных 
видов насекомых, многие из которых относятся к числу опасных вредителей хозяйственно 
ценных растений. К числу таких видов относятся многие представители настоящих тлей (Aphi-
didae). Образуя скопления на молодых частях растений, эти насекомые питаются их соком, 
вызывают угнетение и гибель побегов, необратимый тератогенез поврежденных органов, что 
приводит к потере урожайности. Кроме того, многие виды тлей способны распространять ви-
русные заболевания растений и вызывать различные аномалии. В настоящее время тли успешно 
осваивают новые территории, следуя за интродукцией своих кормовых растений. Как извест-
но, в основе процесса расширения ареалов лежит высокая генетическая изменчивость видов, 
поставляющая материал для естественного отбора. В то же время «эффект основателя» может 
существенно снизить уровень генетической гетерогенности инвайдера. Изучение степени ге-
нетической вариабельности инвазивных и аборигенных популяций может дать ответ на вопрос 
о вкладе базовой генетической изменчивости в успешность освоения тлями новых территорий. 

Для ответа на данный вопрос провели сравнительный анализ изменчивости 11 STR-локусов 
4-х видов тлей, среди которых были инвайдеры (Brachycaudus divaricatae, Shap. 1956), або-
ригены (B. divaricatae из Армении – с территории первичного ареала, Macrosiphum knautiae 
Holman, 1972), а также субкосмополитные виды (M. gei Koch, 1855, M. rosae Linnaeus, 1759). 

В результате анализа было установлено, что STR-фрагменты различались по длине и чис-
лу выявленных аллелей, как у образцов B. divaricatae, так и у видов рода Macrosiphum. У об-
разцов B. divaricatae число выявленных аллелей варьировало от 1 до 5, причем у армянских 
популяций отмечено большее число аллей локуса G9, а у белорусских – локуса D8. У образ-
цов рода Macrosiphum количество выявленных аллелей варьировало от 1 до 4. Так у M. rosae 
и M. knautiae отмечено наибольшее число аллелей локуса Ме7, в то время как у M. gei наиболь-
шее число аллелей характерно для локуса Ме1. Уникальные аллели обнаружены у всех иссле-
дованных тлей. У белорусских образцов B. divaricatae отмечено больше уникальных аллелей, 
чем у образцов из Армении. Среди образцов рода Macrosiphum (M. rosae, M. gei) обнаружено 
одинаковое количество уникальных аллелей. 

PCoA анализ показал, что по сходству STR-паттернов образцы B. divaricatae разделились 
на две группы, в одну из которых вошли как армянские, так и белорусские образцы, во вторую – 
только армянские. Все образцы тлей рода Macrosiphum разделились на семь групп, причем 
образцы M. gei разделились на две группы, в каждую из которых попали образцы, коллектиро-
ванные с разных кормовых растений. M. rosae и M. knautiae разбились на пять групп, причем 
расстояние между ними было существенно большим, чем между армянскими и белорусскими 
образцами B. divaricatae. Т.о. можно заключить, что инвайдеры B. divaricatae обладают мень-
шим уровнем генетической вариабельности, чем аборигенные формы тлей. Как оказалось, 
субкосмополитные виды при коллектировании на локальной территории имеют более высокий 
уровень генетической вариабельности в сравнении с инвайдерами и аборигенами. 
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