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Results of testing of pigs Belarus large white and Belarus meat breeds on character of polymorphism of genes EPOR, MUC4 

and IGF-2 with the subsequent calculation of frequencies of occurrence genotypes, and as results of the analysis of influence of various 
polymorphic displays of the given genes on indicators of productive qualities of pigs determined by them are resulted.  
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1. ; 
2. , :  

 (EPOR),  (MUC4),  
 (IGF-2); 

.  
,  

:   EPOR  –  C   T;   MUC4  –  G   C;   IGF-2  –  q   Q.    
 

 EPORT; MUC4C  IGF-2Q.   
. 1.  

,   EPOR   IGF-2   
. 

 
 1 –  

  EPOR, MUC4  IGF-2 
  n  

, % 
 

EPOR ,  
 « » 

31 EPORCT – 48,4  
EPORCC – 51,6 

EPORT – 0,24 
EPORC – 0,76 

, 
 « » 

105 EPORTT – 28,6 
EPORCT – 53,3 
EPORCC – 18,1 

EPORT – 0,55 
EPORC – 0,45 

MUC4 ,  
 

 

177 MUC4  – 39,0 
MUC4 G – 57,6 
MUC4GG – 3,4 

MUC4  – 0,68 
MUC4G – 0,32 

,   
» 

106 MUC4  – 79,2 
MUC4 G – 20,8 

MUC4  – 0,9 
MUC4G – 0,1 

IGF-2 ,   
» 

41 IGF-2QQ – 14,6 

IGF-2Qq – 39,0 

IGF-2qq – 46,4 

IGF-2Q – 0,34 
IGF-2q – 0,66 

,   
» 

30 IGF-2QQ – 10,0 

IGF-2Qq – 26,6 

IGF-2qq – 63,4 

IGF-2Q – 0,23 
IGF-2q – 0,77 

 
 EPOR  

EPORCC,  – 51,6 %,  IGF-2  IGF-
2qq    46,4 % ( )  63,4 % ( ) .  

,  « » 
 MUC4GG,  

. , ,  
, ,  

, , .   
,   

.   EPOR   
 ( . 2) 

 
 2 –  EPOR 

 
 

 , . 
  

 (  « ») 
EPOR TT 31 12,8±0,32 12,4±0,29** 
EPORCT 85 12,5±0,20 12,1±0,18** 
EPORCC 17 12,2±0,35 11,1±0,28 

 (  « ») 
EPORCT 39 11,5±0,30 11,4±0,30 

EPORCC 24 10,8±0,32 10,8±0,32 
 

, ,  
 EPOR ,  ( <0,01)  EPOR  

 1,3 .,  10,5 %,  EPOR  EPOR  
  1 . ( <0,01),  8,3%.  

,  
,  – EPOR  EPOR  –  

 –  0,7 .,  –  0,6 .,  EPOR .   
,  

, ,  
 MUC4G,  

 ( . 3). 
,  
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 MUC4 (MUC4  MUC4 )  
, .  

 (  MUC4  MUC4 )  ( <0,01) ,  
 MUC4GG  MUC4 G,  15,2 . .  

MUC4G  MUC4GG  MUC4 C  
 11,7 .  MUC4 C  MUC4 G  10,2 .  

 MUC4 G  MUC4 . 
 

 3 –  
 MUC4 

 
 x ) 

n   
, . 

 
, . 

 
, % 

 (  « »  « ») 
MUC4  MUC4  20 11,9±0,36 10,3±0,24 90,6±1,97** 
MUC4 C  MUC4 G 8 12,1±0,51 10,2±0,49 87,1±2,73* 
MUC4 G  MUC4  49 12,6±0,25 10,1±0,17 85,6±1,34* 
MUC4 G  MUC4 G 30 11,7±0,38 9,3±0,32 83,2±2,81 
MUC4GG  MUC4 C 3 11,7±1,33 9,7±1,66 83,5±11,42 
MUC4GG  MUC4 G 5 12,2±0,48 9,2±0,66 75,4±4,50 

 (  « ») 
MUC4  MUC4  35 12,1±0,37 10,0±0,15 89,5±1,38 
MUC4 C  MUC4 G 4 11,5±1,19 9,7±0,47 89,5±3,79 
MUC4 G  MUC4  9 13,0±0,50 10,8±0,27 89,2±2,56 
 

 
,   

MUC4G . 
,  

 IGF-2, .  
,  

. 
 (  « »)  

 IGF-2  
. 

 
 4 –   

 IGF-2 
  

IGF-2QQ IGF-2Qq IGF-2qq 
 23 72 119 

 
, . 175,8±1,79** 178,1±1,04* 181,3±0,73 

  
,   

763,3±17,87 765,1±10,84 739,4±5,73 

 1 , . 3,49±0,04 3,45±0,02* 3,51±0,01 
 

,  95,1±1,94 97,8±0,25 97,6±0,18 
,  27,4±0,66 27,4±0,38 28,1±0,26 

,  11,1±0,07* 11,1±0,04*** 10,9±0,02 
 « », 2 41,1±0,38* 41,0±0,29* 40,0±0,23 

, % 67,9±0,35 67,6±0,26 67,4±0,59 
 

 ( . 4),  
 IGF-2QQ  IGF-2qq:  100 

 –  5,5  ( <0,01);  –  23,9 ,  3,1 %;  1  
 0,02 . .;  –  0,2 ,  1,8 % ( <0,05);  

» –  1 2,  2,7 % ( <0,05).  
 

 IGF-2Qq  IGF-2qq:  
 100  3,2  ( <0,05);  

 25,7 ,  3,3 %;  0,06 . .,  1,7 % ( <0,05);  
 « »  0,2 ,  1,9 % ( <0,001)  1 2, 

 2,4 % ( <0,05), . 
 

 IGF-2  
 IGF-2Qq.   

,  
 IGF-2QQ  IGF-2qq ( . 5). 
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 5 –   
 IGF-2 

  
IGF-2QQ IGF-2Qq IGF-2qq 

 21 82 150 
 

, . 180,5±1,66*** 184,4±1,02 186,7±0,65 
  

,   
773,4±14,93** 740,8±9,15 721,3±5,03 

 1 , . 3,40±0,03** 3,52±0,02 3,55±0,01 
 

,  99,4±0,42 98,6±0,20 98,9±0,17 
,  27,09±0,68 27,12±0,28 26,79±0,24 

  
,  

11,4±0,11* 11,3±0,04 11,2±0,03 

 « », 2 43,7±0,62** 42,4±0,30* 41,6±0,20 
, % 70,0±0,39* 69,4±0,17 69,0±0,16 

 
,  IGF-2QQ  ( <0,001) 

 100  6,2 ;  ( <0,01) 
 52,1 ,  6,7 %,  2; 

 0,15 . .,  4,4 % ( <0,01).  
 –  0,2 ,  1,7 % ( <0,05);  «  

» –  2,1 2,  4,7 % ( <0,01);  –  1,0 % ( <0,05). 
. : 

-  EPOR  , 
 EPOR  EPOR  0,6-1,3 

 EPOR . 
-  MUC4  

,  
 MUC4  MUC4 , ,  MUC4GG  MUC4 G 

 15,2 . . 
-  IGF-2Q  

,  QQ  IGF-2  
 100  5-6 ,  0,2 ,  

»  1,0-2,1 2,  1  
0,02-0,15  qq. 

,  
 EPOR, MUC4  IGF-2 , 

, , . 
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,  
,  EPOR, MUC4  IGF-2.  
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