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УДК636.2.082.2

О.А. ЕПИШКО
Беларусь, Гродно, У О «Гродненский государственный университет
имени Янки Купалы»
Н.А. ГЛИНСКАЯ
Беларусь, Пинск, УО «Полесский государственный университет»

ГЕНЕТИКО-ПОПУЛЯЦИОННЫЙ АНАЛИЗ КРУПНОГО
РОГАТОГО СКОТА БЕЛАРУСИ

Резюме. На базе УО «Полесский государственный университет» в научно-
■ссасловательской лаборатории промышленной биотехнологии был проведен
r i* .гико-популяционный анализ крупного рогатого скота по 11 микросателлитным
жжусш нуклеотидных последовательностей ДНК: ВМ1824, ВМ 2113, ЕТН10, ЕТН225,
ЕТНЗ. INRA023, SPS115, TGLA122, TGLA126, TGLA227, TGLA53 рассчитана
■е.»-шна информативной ценности использованных маркеров (РІС).

Summary. On the basis of Polessky state university in research laboratory
■eechnologies has been carried out the comparative analysis 11 microsatellite markers of
DKA: BM1824, BM 2113, ETH10, ETH225. ETH3, INRA023, SPS115, TGLA122,
TGLA126, TGLA227, TGLA53, an estimation of level homozygote. Plural homozygote,
frequencies of occurrence alleles variants sequences DNA among animals black-motley cattle.

Повышение эффективности контроля происхождения крупного
рогатого скота -  одна из важнейших задач животноводства. На
сегодняшний день единственным наиболее точным способом контроля
достоверности происхождения и идентификации племенного поголовья
является генетическое тестирование по микросателлитным локусам с
последующим определением полиморфизма исследуемых популяций.
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Проведение мероприятий по генетической экспертизе племенной
продукции необходимо также для выявления животных с наличием гене
тических аномалий и в целях сохранения ценных пород
сельскохозяйственных животных [1,3].

На современном уровне развития науки важен вопрос сохранения
генетической изменчивости сельскохозяйственных животных, которая
имеет тенденцию к снижению в результате интенсивного и
одностороннего скрещивания. В связи с чем, целью наших исследований
служило проведение генетико-популяционного анализа черно-пестрого
скота по 11 микросателлитным локусам для изучения генетического
разнообразия популяций.

На базе У О «Полесский государственный университет» в научно-
исследовательской лаборатории промышленной биотехнологии было
проведено генетическое тестирование по 11 микросателлитным локусам
нуклеотидных последовательностей ДНК: ВМ1824, ВМ 2113, ЕТН10,
ЕТН225, ЕТНЗ, INRA023, SPS115, TGLA122, TGLA126, TGLA227, TGLA53.

В качестве объекта исследований использовали крупный рогатый
скот черно-пестрой породы, разводимый в хозяйствах: КСУП «Племенной
завод «Красная звезда»», СПК «Агрокомбинат Снов», СПК «Першаи-
2003», ОАО «1-я Минская птицефабрика».

По результатам исследований были рассчитаны популяционно
генетические характеристики.

Важным параметром динамики генетической изменчивости состава
популяций является гетерозиготность. Увеличение гомозиготности
сопровождается снижением генетического и фенотипического
разнообразия и приводит к повышению однородности популяций.

В результате генотипирования популяций животных СПК «Першаи-
2003», ОАО «1-я Минская птицефабрика», КСУП «Племенной завод
«Красная звезда»» и СПК «Агрокомбинат Снов» по изучаемым локусам
был проведен популяционно-генетический анализ исследуемых популяций
крупного рогатого скота. В частности, определено количество аллелей на
локус (N), ожидаемая гетерозиготность по каждому локусу, средняя
ожидаемая гетерозиготность на локус ( \  ср), наблюдаемая
гетерозиготность, средняя наблюдаемая гетерозиготность (Hs b s cp).

В ходе анализа популяции животных, разводимых в СПК «Першаи-
2003» и ОАО «1-я Минская птицефабрика» установлено, что наибольшее
количество аллелей наблюдалось в локусах TGLA122 и ЕТН10 -  16 и 12,
соответственно. Остальные аллели характеризовались достаточно
равномерным распределением в специфических локусах (от 7 до 15), кроме
локуса TGLA126 у животных предприятия ОАО «1-я Минская
птицефабрика», по которому было идентифицировано только пять аллелей.
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Результаты исследований свидетельствуют о том, что в обеих
□опуляциях крупного рогатого скота микросателлитные локусы
хжиктеризуются высокой степенью полиморфизма. Так, показатель
степени средней наблюдаемой гетерозиготности для каждого маркера
іфевьісил среднюю ожидаемую гетерозиготность в обоих случаях.

Установлено, что популяция животных ОАО «1-я Минская
птицефабрика» отличалась более высокой гетерозиготностью (91%) в
сравнении с популяцией СПК «Першаи-2003» (82%). Это может быть,
:фекде всего, причиной дрейфа генов извне в результате искусственного
осеменения животных, целенаправленного отбора.

Нами также был проведен анализ генетического разнообразия
□ппулгций черно-пестрого крупного рогатого скота, разводимого в КСУП
«Племенной завод «Красная звезда»» и СПК «Агрокомбинат Снов».

В группе исследованных животных КСУП «Племенной завод
Красная звезда»» наибольшее количество аллелей наблюдалось в локусах

TGLA122 и TGLA227 -  34 и 33, соответственно; наибольшим уровнем
вблюдаемой и ожидаемой гетерозготности характеризовался локус
TGLA227 (98% и 94%, соответственно), а наименьшим значением
иблюдаемой и ожидаемой гетерозиготности -  локусы TGLA126 (89%) и
І 4Ї824 (81%), соответственно.

В общем, уровень гетерозиготности в четырех выборках по
шадцати исследованным микросателлитным локусам превысил 50%,

« о  свидетельствует о высоком полиморфизме изучаемых
■вросателлитных маркеров и целесообразности их использования для

«яки генетического разнообразия популяции и достоверности
^восхождения животных с высокой степенью точности [2, 4].

Кроме того, нами была рассчитана величина информативной
злети использованных маркеров (РІС). Чем больше величина РІС для

Хх-пго локуса, тем информативнее оказывается он в качестве маркера.
П ів н ю  следующее разделение величин РІС: при Р1С>0,5 локус очень
ивормативен, при 0,5>Р1С>0,25 достаточно информативен и при
ЧСО.25 легка информативен.

В проведенных нами исследованиях было установлено, что все
■тленные микросателлитные последовательности имели Р1С>0,5.
Сэедэвательно, совокупность полученных данных указывает на
■еэесообразность использования этих маркеров в дальнейшем поиске с
I I 5 сами хозяйственно полезных признаков.

Таким образом, в исследованных популяциях обнаружен высокий
. килас» генетического разнообразия по микросателлитным локусам, что

етельствует о возможности их использования для паспортизации,
иентификации, подтверждения происхождения отдельных индивидов и
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изучения генетического разнообразия пород и популяций черно-пестрого
крупного рогатого скота.
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